
53143
58736

P4837
PV074140

HI2016-28
10BR_RJ053

B.HXB2
B.JRFL

B.1058 11

B

F1.BZ163
F1.93BR020 1
F1.02BR082

F1

B-F1 ancestor

94

91

89

100

100
85

70

80

87

1) 571-1243
53143

58736
P4837
PV074140
HI2016-28

10BR_RJ053
F1.93BR020 1
F1.BZ163

F1.02BR082

F1

B.JRFL
B.HXB2

B.1058 11
B

B-F1 ancestor

87

100

100

100

100

91

2) 1244-3179*
152822

152884
53143

58736
P4837

PV074140
HI2016-28

B.HXB2
B.JRFL

B.1058 11
10BR_RJ053

B

F1.93BR020 1
F1.BZ163

F1.02BR082
F1

B-F1 ancestor

79

84

89

100

98
88

100
3) 3180-3425

P4837
PV074140

58736
53143

HI2016-28
152822
152884

10BR_RJ053
F1.93BR020 1

F1.BZ163
F1.02BR082

F1

B.1058 11
B.HXB2
B.JRFL

B

B-F1 ancestor

80
81

90

100

100

84

86

4) 3426-3575
PV074140

10BR_RJ053
P4837
HI2016-28
152822

152884
58736

53143
B.1058 11

B.HXB2
B.JRFL

B

F1.93BR020 1
F1.BZ163

F1.02BR082
F1

B-F1 ancestor

75

99

99

5) 3576-3721

P4837
PV074140
152822

152884
53143

58736
10BR_RJ053

F1.BZ163
F1.02BR082

F1.93BR020 1

F1

B.1058 11
B.HXB2

B.JRFL
B

B-F1 ancestor

100

100

80
72

100

100

6) 3722-4326

P4837
PV074140
152822
152884

58736
53143

B.HXB2
10BR_RJ053

B.JRFL
B.1058 11

B

F1.93BR020 1
F1.BZ163

F1.02BR082
F1

B-F1 ancestor

80

70

82

98

98

7) 4327-4485

152884
10BR_RJ053

F1.02BR082
F1.BZ163

F1.93BR020 1
53143
58736

P4837
PV074140

F1

B.1058 11
B.HXB2

B.JRFL
B

B-F1 ancestor

15282284

81

97

93

8) 4486-4535
P4837

PV074140
53143

58736
152822

152884
B.JRFL

10BR_RJ053
B.1058 11

B.HXB2

B

F1.BZ163
F1.93BR020 1
F1.02BR082

F1

B-F1 ancestor
89

99

91

84

9) 4536-4700 10) 4701-5233 11) 5234-5641
P4837

PV074140
58736

53143
152282
152884
10BR_RJ053

F1.93BR020 1
F1.BZ163

F1.02BR082

F1

B.HXB2
B.JRFL

B.1058 11
B

B-F1 ancestor

92

75

100

100

99

53143
58736

P4837
PV074140

10BR_RJ053
HI2016-28

B.JRFL
B.HXB2

B.1058 11

B

F1.BZ163
F1.93BR020 1

F1.02BR082
F1

B-F1 ancestor

95

70

100

100

87

79
58736

P4837
PV074140

53143
HI2016-28

F1.BZ163
F1.02BR082

F1.93BR020 1

F1

10BR_RJ053
B.1058 11

B.HXB2
B.JRFL

B

B-F1 ancestor

87

74

79
99

72

97

53143
58736

P4837
PV074140

HI2016-28
10BR_RJ053

B.1058 11
B.JRFL
B.HXB2

B

F1.BZ163
F1.93BR020 1
F1.02BR082

F1

B-F1 ancestor

95

100

100

100

70

86

100

P4837
PV074140

58736
53143

HI2016-28
MSM305

B.HXB2
B.JRFL

B.1058 11

B

10BR_RJ053

F1.93BR020 1
F1.BZ163

F1.02BR082

F1

B-F1 ancestor

100
74

87

76
79

100

100

83

78
94

99

53143
58736

P4837
PV074140

HI2016-28

MSM305
F1.02BR082

F1.BZ163
10BR_RJ053
F1.93BR020 1

F1

B.HXB2
B.JRFL

B.1058 11
B

B-F1 ancestor

82

98

100

100
88

86

12) 5642-5777 13) 5778-6498 14) 6499-6564

15) 6565-6812 16) 6813-7086

53143
58736
P4837

PV074140
HI2016-28

MSM305
B.HXB2

B.JRFL
B.1058 11

B

F1.02BR082
10BR_RJ053

F1.BZ163
F1.93BR020 1

F1

B-F1 ancestor

98

89

92

100

100

77
89

96

84

17) 7087-7569
53143
58736

P4837
PV074140

HI2016-28
MSM305

10BR_RJ053
F1.93BR020 1

F1.BZ163

F1.02BR082

F1

B.JRFL
B.HXB2

B.1058 11
B

B-F1 ancestor

93

84

97

98

82

95

87

18) 7570-7786
P4837
PV074140

MSM305
53143
58736
10BR_RJ053

B.HXB2
B.JRFL

B.1058 11

B

F1.02BR082
F1.BZ163

F1.93BR020 1
F1

B-F1 ancestor

100

100

85

100

98

100

19) 7787-8672
P4837

PV074140

58736

53143

F1.BZ163

10BR_RJ053

F1.02BR082

F1.93BR020 1

F1

B.1058 11

B.HXB2

B.JRFL
B

B-F1 ancestor

99

97

100

100

20) 8673-9018
P4837

PV074140

53143

10BR RJ053

B.HXB2

B.JRFL

B.1058 11

B

F1.BZ163

F1.93BR020 1

F1.02BR082
F1

B-F1 ancestor

99
97

91

100

100

21) 9019-9480

53143
HI2016-28
PV074140
P4837
58736

F1.02BR082
F1.BZ163

F1.93BR020 1

F1

B.1058 11
10BR_RJ053

B.HXB2
B.JRFL

B

B-F1 ancestor
73

86

85

92

95

22) 2399-2504
P4837
PV074140

53143
58736

10BR RJ053
F1.93BR020 1

F1.BZ163
F1.02BR082

F1

B.1058 11
B.JRFL

HI2016-28
B.HXB2

B

B-F1 ancestor

74

100

100

75
98
72

100

23) 1661-2200
Supplementary Figure 4. Phylogenetic trees of interbreakpoint genome segments of CRF75_BF1 and related viruses.

The HXB2 positions delimiting the segments are indicated above each tree. Sequence names of CRF75_BF1 viruses

analyzed in NFLG are in bold type and those of CRF75-related viruses are in red. Names of subtype references are

preceded by the corresponding subtype name. A reconstructed B-F1 ancestor sequence was used as outgroup. Node

support values indicate UFB support values ≥70%. Trees #22 and #23 correspond to segments in pol and gag where

HI2016-28 and 10BR-RJ053, respectively, appear to differ in subtype from CRF75_BF1 in the bootscan analyses. *In

fragment #2, the fragments where HI2016-28 and 10BR_RJ053, respectively, appeared be of subtype B (differing from

CRF75_BF1 viruses) in the bootscan analyses were removed.
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