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INTRODUCCION

La legionelosis es una enfermedad causada por
diferentes especies del género Legionella, siendo
Legionella pneumophila (Lpne) la especie principal
responsable de la mayoria de los casos. Se trata de una
enfermedad de declaracidon obligatoria en Espana y es
necesario adoptar medidas para el control y la prevencién
de la enfermedad. En este contexto, es necesario
conocer los resultados microbiolégicos de los aislados
de procedencia ambiental. Existen estudios previos de
la estructura poblacional de Lpne a nivel regional'2 En
este estudio se analizan las caracteristicas fenotipicas y
genotipicas del género Legionella a nivel nacional de los
ultimos 14 anos.

OBJETIVOS

Analizar los aislados ambientales de Legionella spp.
recibidos en el Laboratorio Nacional de Referencia en el
periodo 2010-2023.

MATERIAL Y METODOS

Se analizaron 10 632 aislados ambientales procedentes
de la base de datos del CNM-ISCIII.

RESULTADOS

El nimero de muestras procedentes del Programa
de Vigilancia ha ido disminuyendo a lo largo de los
anos (valores préximos al 90 % hasta un 48 % en el afio
2023). Por otro lado, las muestras relacionadas con casos
esporadicos han ido aumentado desde un 2,38 % en el
ano 2010 hasta un 27,17 % en el aflo 2023.

Lpne representa el 88,58 % de los aislados, y dentro
de esta especie, el SG1 representa el 73,84 %. En el
2,65 % de las muestras recibidas no se logré identificar al
microorganismo.

Dentro de SG2-14, los mas frecuentes son SG3

(14,52 %), SG6 (18,24 %) y SG8 (18,20 %). La caracterizacion
fenotipica determind que un 29,06 % de las bacterias
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Lpne SG1 pertenecen al subgrupo Pontiac (MAb 3/1 +) y
un 68,21 % a los subgrupos Bellinghan y Olda (MAb 3/1 -).
Y dentro de este grupo mayoritariamente fueron OLDA
(55,16 %).

Los datos muestran una variabilidad genética con 68
secuenciotipos diferentes en 507 muestras analizadas,
siendo ST1 el mas frecuente (32,64 %) seguido de ST42
(10,45 %), ST23 (9,47 %) y ST20 (5,13 %).

Las especies mas frecuentes dentro de las 29 especies
identificadas en 938 muestras por PCR es L. anisa
(41,36 %) seguida de las especies L. londinensis (5,94 %), L.
feelei (5,44 %) y L. rubrilucens (5,22 %).

CONCLUSIONES

Los aislados ambientales relacionados con casos
esporadicos o asociados a brotes muestran una tendencia
al alza. Disponer de estas muestras es de gran importancia
tanto a nivel clinico, para relacionar el posible foco de
infeccién, como para el estudio de las caracteristicas de
la bacteria que puedan ser asociadas a virulencia.
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